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As populagdes de anfibios foram o foco de numerosos estudos que contribuiram a
compreensdo geral de fendmenos ecoldgicos e evoluciondrios, eles sdo bons modelos para
investigar a genética de populacdes do animal selvagem porque sdo distribuidos
extensamente em vdrias regides. Estas caracteristicas podem gerar altos niveis da estrutura
genética da populagdo. Os marcadores s3o utilizados para o estudo de genética de
populagdes, podendo eles ser, morfologicos ou moleculares, os moleculares sio mais
utilizados atualmente. Suas principais caracteristicas sdo: o padrao simples e inequivoco de
heranca, fenotipos identificados com grande exatiddo e frequéncia relativamente alta de
cada um dos alelos que lhe sdo pertinentes. Assim, permitem a identificagdo e inferéncias
de parentesco, distancia genética relativa, fundadores de novas populagdes, individuos nao
identificados estrutura das populagdes e tamanho populacional efetivo. A genética das
populagdes lida com as consequéncias dos principios mendelianos sobre a composicao da
populagdo, com especial referéncia aos efeitos de mutagdes, selecdo, migragdo e flutuacao
ao acaso das frequéncias gé€nicas. Adicionalmente aos multiplos fatores extrinsecos que
afetam a dindmica das populacdes de anfibios, os efeitos intrinsecos associados a
composi¢do genética populacional também devem ser considerados. Estudos genéticos
fornecem informacdes a respeito das variagdes inter e intrapopulacionais, tornando possivel
a verificagao de que se as populagdes sdo continuas ou estao parcialmente separadas por
barreiras geograficas, assim como do risco de endogamia. Neste sentido, o objetivo desta
dissertacdo foi de analisar a variabilidade genética entre populacdes de Leptodactylus
latrans (Steffen, 1815) do Rio Grande do Sul. Leptodactylus latrans possui ampla
distribui¢do na América do Sul, ¢ a maior ra do Rio Grande do Sul, e a espécie ¢
considerada comestivel. No presente estudo foi utilizado um total de 45 individuos da
espécie Leptodactylus latrans de 12 populagdes, nos municipios de: Erechim (4),
Faxinalzinho (4), Ijui (4), Mostardas (4), Palmares do Sul (4), Pelotas (4), Quevedos
(1),Rio Grande (4), Santana do Livramento (4), Santa Vitéria do Palmar (4), Torres (4)e
Turugu (4). Para o estudo foram utilizados marcadores RAPD. A analise de similaridade
ANOSIM (R=0,6416, P<0,0001), mostrou que a maior similaridade dentro das populagdes
do que entre delas. O STRESS R=0,1703 (NMDS) mostra uma sobreposicao das diferentes
populagdes analisadas evidenciando o alto grau de polimorfismo das mesmas, sendo a
populagdo de Torres a mais polimorfica. Pela andlise de agrupamentos pelo método K-
means cluster, onde o mesmo mostra que a similaridade entre os diferentes acessos varia
entre 0,53 e 0,89.A andlise das 12 populagdes de Leptodactylus latranspor marcadores
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RAPD mostra haver formacao de agrupamentos de diferentes populagdes(Faxinalzinho,

Ijui, Torres e agrupamentos parciais de trés individuos; Erechim, Mostardas e Palmares do
Sul), porém nao houve relagdo com a posi¢do geografica das mesmas, mas ha um alto
indice de polimorfismo (73,1%) entre as populacdes. A andlise de similaridade ANOSIM
mostra menores niveis de variabilidade genética dentro das populagdes e maiores niveis
entre elas, isso se deve possivelmente a distancia existente entre as populagdes estudadas.
Também existe uma sobreposicdo das populagdes pela andlise NMDS, com excecdo da
populagdo de Torres, que agrupou separadamente das outras 11 populagdes. Infere-se haver
grande fluxo génico entre as populagdes estudadas, porém a separacdo genética da
populagdo de Torres das demais parece indicar maior diferenciacdo desta
populacdo,possivelmente relacionada as variagdes geograficas regionais de topografia e
geomorfologia. As medidas de similaridade genética obtidas para Leptodactylus latrans por
meio de RAPD ndo indicam nenhum tipo de estruturagdo geografica, uma vez que a
distribuicdo das populacdes se sobrepdoe independente da distribuicdo geografica.
Considerando que a taxonomia e as relacdes filogenéticas das espécies do género
Leptodactylus (Fitzinger, 1826) ainda ndo sdo totalmente compreendidas e que ha espécies
que podem fazer parte dos chamados complexos de espécies tornam-se necessarias
investigacdes mais detalhadas para verificar a real posi¢ao dos individuos da populagdo de
Torres.

Palavras-chave: RAPD. Leptodactylus latrans (Steffen, 1815). Populacdes. Variabilidade
genética.

Av. Sete de Setembro, 1621. Cx Postal 743. Fone: 54 3520 9000 Ramal 9155 / Fax: 54 3520 9090.
CEP 99700-000. Erechim/RS. www.uricer.edu.br/ecologia. E-mail: ecologia@uricer.edu.br



